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Keskkonna-DNA uuringud

Koik elusolendid jatavad endast keskkonda maha rakke, nahatukke,
karvu, valjaheiteid jne. Neis leiduva DNA pdhjal saab teada, mis liiki
loomaga on tegu. See meetod lubab kindlaks teha varjulise eluviisiga
voi vaga haruldaste loomade esinemist. Eriti tdhus on see ohtlike
tulnukate varasel avastamisel.

Keskkonna-DNA abil saab loomi uurida ilma neid hairimata. Eelis on ka
aja- ja kulutdhusus: valitdééd on tunduvalt lihtsamad ning selleks kulub
mdrksa vihem aega, seetdttu saab e-DNA-pdhise seirega katta
laiemaid uuringualasid ja koguda proove tihedamini. Uhtlasi
arendatakse meetodeid, mis lubaksid hinnata voi tépsustada
kalavarude seisundit.
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Veekogude pdhja ladestuv sete toimib loodusliku
kontsentraatori vai arhiivina, seega teinekord on
moistlik koguda e-DNAd hoopis sealt, mitte veesambast
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EESTI VOORVAHKIDE UURING

Signaalvahk, ogapdskne vahk ja marmorvahk on vahi
voorliigid, kes konkureerivad meie kohaliku joevahiga ja
kannavad edasi vahikatku. Pidev seire on seetdttu Ulitahtis.
Siiani on selleks kasutatud morrapUuki, kuid 2022-2023
katsetati ka e-DNAga. Kahe meetodi vordlus naitab, et
vahkide mdédduka asurkonnatihedusega veekogudes on
e-DNA usaldusvadarne tooriist. Vaiksema
populatsoonitihneduse jaoks tuleb meetodit edasi
arendada.

e-DNA gPCR-i analUusi tulemused

Harilik jdevahk (A. astacus)

Signaalvéahk (P. leniusculus)

Ogapéskne vahk (F. limosus)

Marmorvéhk (P. virginalis)
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2. Materijali filtreerimine

3. DNA eraldamine ja
sekveneerimine
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4. Liikide kindlakstegemine

VORTSJARVE KALAVARUDE UURING 2022
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Veekogude koosluste e-DNA-pdhise analUusi Eluslooduse tequrid:
‘\ jaoks kogutakse proovid, filtreerides vees 9 .
leiduvat materjali kogumaks DNA-d

sisaldavaid osakesi.

- organismide suurus ja arengustaadium
- suurenenud stressitase

- toitumisaktiivus ning paljunemine

Tulemuste interpreteerimisel tuleb arvestada Eluta looduse tegurid:

erisuguste biootiliste ja abiootiliste teguritega, eriti
veeorganismide uurimisel, sest vees toimuvad
muutused kiiremini. Veetemperatuur etendab olulist
osa, kuna mojutab otseselt kalade ja teiste
organismide ainevahetust ja e-DNA lagunemise kiirust

- osakeste liikumine vooluga
- vee temperatuur
- valgus, vee pH, soolsus jne
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TULEVIK

On tehtud esimesed sammud, et hakata e-DNAd
kalandusuuringutes edukalt kasutama. Samal ajal on vaja
rakendada ka tavapdraseid katsepuUUke jms meetodeid.
Pikaajalised andmeread veekogude elurikkuse kohta
véimaldavad viimistleda ja kalibreerida e-DNA metoodikat.
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